Annexe 5

1er Appel à projets  « Formation / Animation »2012 CoReBio PACA

6 actions soutenues pour un total de 12 900 €

Formation Inter-régionale : Ecole Interactomique, 11 juin 2012 (La Grande Motte)

Organisateur : Luc Camoin, luc.camoin@inserm.fr
Plateforme concernée :  MaP - Marseille Protéomique 
Objectifs:
Ecole chercheur Interactomique : apports de la  spectrométrie de masse et des approches

protéomiques ;
- Connaître les étapes d’une approche protéomique dans l’étude de l’interactome

- Etre capable d'intégrer ces données dans des réseaux d’interaction

- Appréhender les approches d’études de l’interactome protéique et évaluer les performances et limites des technologies employées
Chromatin Meets South, 18-19 juin 2012 (Marseille)

Organisateur : Salvatore Spicuglia, salvatore.spicuglia@inserm.fr
Plateforme concernée : TGML-  Plateforme Transcriptomique et Génomique Marseille Luminy
Objectifs : 
Ce colloque a eu pour but de regrouper des chercheurs et des plateformes du sud de la France travaillant sur différents aspects liés à la régulation de la structure de la chromatine (épigénétique, régulation génique, réparation et recombinaison du génome et stabilité génomique) avec un intérêt particulier sur les approches génomiques à haut débit.

Journée ProtéoPACA 2012 : 5 juillet 2012 (Sophia-Antipolis)

Organisateur : Michel Ponchet, Michel.Ponchet@sophia.inra.fr
https://colloque4.inra.fr/proteopaca2012/Partenaires
Plateforme concernée :  MaP - Marseille Protéomique 
Objectifs : 

Quantification en protéomique et gestion des données par les outils bioinformatiques. Rencontre annuelle animée en alternance par le pôle marseillais et le pôle niçois. Elle rassemble 80 à 100 personnes autour de thèmes au cœur des préoccupations du moment touchant le domaine de la protéomique. Spécialistes comme néophytes, académiques comme industriels, les chercheurs, ingénieurs, techniciens, étudiants, personnels de plate-forme se réunissent ainsi pour discuter et échanger sur les avancées scientifiques et technologiques du domaine à partir des travaux présentés en séance. 
Conception de prototypes pour la microscopie, 3-5 juillet 2012 (Nice)

Organisateurs : Frédéric Brau et Cédric Matthews, brau@ipmc.cnrs.fr  cedric.matthews@ibdml.univmed.fr
Plateforme concernée : MICA- Microscopie Imagerie Côte d’Azur 

Objectifs : 

Echanger sur nos réalisations techniques. Etre capable de fournir un dessin de pièce mécanique. Définir un cahier des charges. Connaître les contraintes de la réalisation mécanique pour communiquer avec un atelier. Savoir lire un schéma et réaliser ou faire réaliser un montage électronique. Apprendre à interfacer des périphériques avec un ordinateur via les entrés/sorties.
Déconvolution en microscopie photonique, septembre 2012 (Marseille)

Organisateurs : Pierre Lenne et Cédric Matthews, pierre-francois.lenne@univ-amu.fr  cedric.matthews@ibdml.univmed.fr
Plateforme concernée : PICsL- Plateforme d’Imagerie Commune au Site de Luminy
Objectifs : 

La déconvolution en microscopie est un outil de traitement de l’image améliorant le signal et la résolution dans la visualisation en 3D de structures cellulaires d’échantillons vivants ou fixés. Durant ces dernières années différents algorithmes de traitements ont été développés et optimisés en fonction du type du mode d’acquisition (microscopes champ plein, confocal, biphoton, macroscope, STED…). Le but de cette formation est d’établir un bilan théorique et pratique de la méthode de déconvolution dans ses dernières évolutions en association avec l’instrumentation.
Métrologie des systèmes d'imagerie, 19-21 décembre 2012 (Marseille)

Organisateurs : Pierre-François Lenne et Cédric Matthews, pierre-francois.lenne@univ-amu.fr cedric.matthews@ibdml.univmed.fr
Plateforme concernée : PICsL- Plateforme d’Imagerie Commune au Site de Luminy
Objectifs : 
La formation proposée en métrologie a pour but un transfert de compétence des

méthodologies développées par le groupe métrologie du RTmfm par l’utilisation d’étalons de

mesure et l’utilisation de programme d’analyse des résultats obtenus. Elle présente les méthodologies développées dans le cadre de la microscopie de champ plein et de la microscopie  confocale et introduit les méthodologies appliquées à la microscopie non linéaire (microscopie biphotonique).Les données produites sont analysées par les logiciels (metroloJ et validj) spécialement développés par le groupe de travail métrologie du RTmfm.
